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АННОТАЦИЯ 

Ушбу маколада ЎзМУ нинг Ноёб Цитогенетик коллекциясидаги мавжуд 

моносомик 13 та моносомик линия (Мо9, Мо17, Мо28, Мо41, Мо50, Мо71, Мо82, 

Мо84, Мо85, Мо90, Мо91, Мо92 ва Мо94) линияларни 26 та тестер тўпламли 

транслокацион Тн4, Тн12, Тн15, Тн16, Тн18, Тн19, Тн21, Тн23, Тн25, Тн26, Тн27, 

Тн28, Тн29, Тн31, Тн36, Тн37, Тн38, Тн39, Тн40, Тн42, Тн46, Тн48, Тн51, Тн53, 

Тн56, Тн58 линиялар билан ўзаро чатиштириш асносида олинган 37 та дурагай 

кўсаклардаги чигит тугувчанили ва уларни иссиқхона шароитида экилгандан 

сўнг унувчанлиги ҳамда дурагай ниҳолларни яшовчанлиги таҳлили амалга 

оширилган. 

Калит сўзлари: ғўза, моносомик линия,  тестер тўпламли транслокацион 

линия, дурагай, чигит тугувчанлиги, чигит унувчанлиги, яшовчанлик.  

 

КИРИШ  

Ғўзанинг Gossypium hirsutum L. (2n=52) тури аллотетраплоид бўлиб, келиб 

чиқиши аллотетраплоид бўлгани сабабли қуйидаги иккита субгеномдан иборат: 

At-субгеном ва Dt-субгеном. Бу каби келиб чиқиш айрим хоромосомалар 

(моносомик линиялар) ёки уларнинг елкалари йўқолишига (монотелодисомик 
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линиялар) нисбатан унинг толерантлигини белгилаб беради. АҚШ да 50 йил 

давомида турлараро, навлараро дурагайга нурлантирилган популяциялар 

шакллари орасида айрим хромосомалари етишмайдиган ўсимликларни излаш ва 

анеуплоди шаклларни қайси хромосома буйича эканлиги бўйича илмий 

тадқиқотлар ўтказилган бўлсада, ғўзанинг бутун геномини буйича анеуплоидлар 

билан қопланишига тўлиқ эришилмаган [Endrizzi et al., 1985].  

Бугунги кунда Американинг цитогенетик коллекциясида ғўза геномининг 

5 та ногомологик хромосомалари (13-хромосома At-субгеномнинг ва  20-, 21-, 

23- 24- хромосомалари Dt-субгеномнинг) бўйича айрим хромосомалар 

етишмовчилиги кузатилган [Saha et al., 2015]. 

Маълумки, ғўзанинг цитогенетик маркерланган линиялари бу ўсимликнинг 

ситогенетик муаммоларини ўрганишда алмаштирилиши мумкин бўлмаган 

инструмент ҳисобланади. Ғўзанинг транслокант линияларидан геномнинг 

алоҳида хромосомаларини ситогенетик идентификациялашда фойдаланилади, 

чунки ғўза геномнинг метафаза И хромосомалари жуда майда ўлчамли ва 

монохром ва дифференциал бўяшда уларни идентификациялаш қийин. М.Броwн 

(1980) АҚШ да дурагай ва нурлантирилган материалларни ўрганиш асосида 

ғўзанинг транслокацион линиялар тўпламини олиб, ҳозирда ғўзанинг 

ногомологик 26 хромосомасидан 25 таси ягона цитологик инструмент сифатида 

идентификацияланиб, бунда 26 хромосома мустасно, чунки бу йиллар 

мобайнидаги тадқиқотлар давомида хромосомага жалбланувчи транслокациялар 

учрамаган. Мирзо Улуғбек номидаги Ўзбекистон Миллий Университетида янги 

цитогенетик коллекция яратилган бўлиб, у ўз таркибида Gossipyum hirsutum L. 

нинг 33 та транслокацион линияларни, 95 та ғўзанинг бирламчи 

моносомикикларини (қайсики уларнинг ярми авлодлардан келиб чиққан) ўз 

ичига олади (Санамьян, 2020). АҚШда яратилган тестер тўпламли транлокацион 

линиялар ёрдамида Ўзбекистондаги ноёб Цитогенетик коллекциянинг 

моносомик ва монотелодисомик линияларини идентификация қилиш долзарб 

ҳисобланади. 

ЎзМУ нинг ноёб Цитогенетик коллекциясидаги мавжуд моносомик 

линияларни идентификация қилиш. Ушбу моносомик линиялар турли хил гамма 

ва нейтрон нурларининг турли хил дозаси таъсир эттириш асосида олинган. 

Олинган моносомик линияларда унивалент ўлчами турли хил бўлган (йирик, 

ўртача, майда) бу эса ғўзанинг A ва Д геномига мансуб еканлигини кўрсатади 

[Санамьян, 2020; Sanamyan et al., 2014; 2016; 2019; 2022]. Ғўзанинг тестер 

тўпламли транслокацион линиялари AҚШ лик олимлар томонидан яратилган ва 

улар қайси хромосомаси бўйича эканлиги идентификация қилинган [Brown, 

1980; Endrizzi et al., 1985].  
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МАТЕРИАЛ ВА МЕТОДЛАР  

Дурагай комбинацияларни олишда ва идентификация жалб қилинган 13 та 

моносомик линия (Мо9, Мо17, Мо28, Мо41, Мо50, Мо71, Мо82, Мо84, Мо85, 

Мо90, Мо91, Мо92 ва Мо94) [Санамьян, 2020].  

Ушбу 5 та моносомик линиялардан (Мо17, Мо71, Мо90, Мо92 ва Мо94) 

молекуляр-генетик тадқиқотлар натижасида ҳусусан SSR-маркерлар ёрдамида 

идентификация қилинган. Мо71 ва Мо90 линия ғўзанинг AD-субгеномининг 4-

чи хромосома буйича хромосома этишмовчиликга эга, Мо92 линия ғўзанинг AD-

субгеномининг 6-чи хромосома буйича хромосома этишмовчиликга эга, Мо94 

линия ғўзанинг AD-субгеномининг 12-чи хромосома буйича хромосома 

этишмовчиликга эга, Мо17 линия ғўзанинг AD-субгеномининг 22-чи хромосома 

буйича хромосома этишмовчиликга эга ҳисобланади (Санамьян ва бошқалар, 

2016, 2019; Sanamyan et al., 2016, 2019, 2022) ва ушбу моносомик Мо17, Мо71, 

Мо90, Мо92 ва Мо94 линия цитогенетик маркер линиялар ёрдамида 

идетификация қилиш учун тестер тўпламли транслокацион линиялар 

чатиштирилди. 

Шунингдек, 26 та тестер тўпламли транслокацион линияларда эса спорада 

таҳлили ҳамда чангчиларнинг пуштлилик даражаси аниқланди; Тн4, Тн12, 

Тн15, Тн16, Тн18, Тн19, Тн21, Тн23, Тн25, Тн26, Тн27, Тн28, Тн29, Тн31, 

Тн36, Тн37, Тн38, Тн39, Тн40, Тн42, Тн46, Тн48, Тн51, Тн53, Тн56, Тн58. 

Тадқиқотлар қуйидаги дурагайларни: Мо9хТН48, Мо17хТн53, Мо17хТн56, 

Мо28хТн39, Мо39хТн12, Мо41хТн19, Мо41хТн23, Мо41хТн36, Мо41хТн37, 

Мо41хТн58, Мо50хТн4, Мо50хТн12, Мо50хТн16, Мо50хТн23, Мо71хТн21, 

Мо82хТн42, Мо82хТн53, Мо84хТн15, Мо84хТн25, Мо84хТн47, Мо84хТн49, 

Мо85хТн18, Мо85хТн25, Мо85хТн31, Мо85хТн46, Мо90хТн4, Мо90хТн27, 

Мо90хТн40, Мо90хТн46, Мо91хТн38, Мо91хТн51, Мо91хТн56, Мо92хТн26, 

Мо92хТн28, Мо94хТн28 ва Мо94хТн29 чигит тугувчанлиги, чигит унувчанлиги 

ва ниҳолларни яшовчанлиги ўрганилди ва таҳлил қилинди. 

ОЛИНГАН НАТИЖАЛАР ВА УЛАРНИНГ ТАҲЛИЛИ. 

ЎзМУнинг Ноёб Цитогенетик коллекциядаги моносомик линияларни тестер 

тўпламли транслокант линиялари билан чатиштиришдан олинган, дурагай 

авлодларнинг кўсакларини тугувчанлигини  ўрганиш натижасида 37 та 

чатиштириш F0(Мо9хТН48, Мо17хТн53, Мо17хТн56, Мо28хТн39, Мо39хТн12, 

Мо41хТн19, Мо41хТн23, Мо41хТн36, Мо41хТн37, Мо41хТн58, Мо50хТн4, 

Мо50хТн12, Мо50хТн16, Мо50хТн23, Мо71хТн21, Мо82хТн42, Мо82хТн53, 

Мо84хТн15, Мо84хТн25, Мо84хТн47, Мо84хТн49, Мо85хТн18, Мо85хТн25, 

Мо85хТн31, Мо85хТн46, Мо90хТн4, Мо90хТн27, Мо90хТн40, Мо90хТн46, 

Мо91хТн38, Мо91хТн51, Мо91хТн56, Мо92хТн26, Мо92хТн28, Мо94хТн28 ва 
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Мо94хТн29) вариантида кўсаклар олинган ва уларни чигитларни 

тугувчанлигидан олинган натижаларнинг таҳлили асосида маълум бўлдики, 

чигитларининг тугувчанлиги кенг кўламдаги вариацияга эга. 37 та чатиштириш 

вариантида кўсаклар чигитларининг тугувчанлиги (21,217,11 дан 80,006,76% 

гача), чигит тугувчанлигига фарқланди сабаб турли хилдаги моносомик ва 

транслокант линиялар ўзаро чатиштирилгани.Ушбу чатиштириш 

F0(Мо92хТн26) вариантдан энг паст (21,217,11%) чигит тугувчанилиги  

анниқланган. Бунга сабаб Мо92 линия 6 хромосома буйича моносомик 

бўлганлиги ва тестер тўпламли транслокант Тн26 линия ўзида 6-14 

хромосомалар ўзаро жалб қилинган. 

1-жадвал 

Ғўзанинг G.hirsutum L. турига мансуб бўлган моносомик линияларни 

тестер тўпламидаги транслокатцион линияси билан чатиштириш 

иштирокидаги кўсакларни чигит тугувчанлиги 

 

Чатиштирилган 

вариант 

Кўсак

лар 

сони 

Кўсакдаги 

чигитлар ва пуч 

чигитлар сони 

Чигитлар ва 

пуч чигитлар 

умумий сони 

Кўсакдаги 

чигит 

тугувчанлиги 

1

02 

Мо9хТН48 1 15 + 12 27 55,569,56 

1

03 

Мо17хТн53 1 8 + 16 24 33,339,62 

1

04 

Мо17хТн56 1 17 + 19 38 44,708,06 

1

05 

Мо28хТн39 1 21 + 17 38 55,208,06 

1

06 

Мо28х Тн39 1 10 + 15 25 40,009,79 

1

07 

Мо39хТн12 1 19 + 16 35 54,288,42 

1

08 

Мо41хТн19 1 24 + 14 38 63,157,82 

1

09 

Мо41хТн23 1 21 + 17 38 55,208,06 

1

10 

Мо41хТн36 1 21 + 15 36 58,308,21 

1

11 

Мо41хТн37 1 29 + 15 44 65,907,14 

1

12 

Мо41хТн58 1 33 + 13 46 71,736,63 

1

13 

Мо50хТн4 1 12 + 12 24 50,0010,2 

1

14 

Мо50хТн12 1 20 + 12 32 62,50+8,55 

1

15 

Мо50хТн16 1 22 + 6 28 78,507,76 
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1

16 

Мо50хТн23 1 28 + 7 35 80,006,76 

1

17 

Мо71хТн21 1 11 + 11 22 50,0010,65 

1

18 

Мо82хТн42 1 19 + 21 30 63,338,79 

1

19 

Мо82хТн53 1 16 + 11 27 59,259,40 

1

20 

Мо84хТн15 1 22 +  10 32 68,758,19 

1

21 

Мо84хТн25 1 22 + 16 38 57,898,00 

1

22 

Мо84хТн47 1 12 + 25 37 32,477,69 

1

23 

Мо84хТн49 1 9 + 18 27 33,339,07 

1

24 

Мо85хТн18 1 28 + 11 39 71,797,20 

1

25 

Мо85хТн25 1 22 + 8 30 73,338,07 

1

26 

Мо85хТн46 1 18 + 18 36 50,008,33 

1

27 

Мо85хТн31 1 21 + 11 32 65,628,39 

1

28 

Мо85хТн46 1 16 + 18 34 47,058,55 

1

29 

Мо90хТн4 1 29 + 10 39 74,356,99 

1

30 

Мо90хТн27 1 30 + 10 40 75,006,84 

1

31 

Мо90хТн40 1 20 + 16 36 55,558,28 

1

32 

Мо90хТн46 1 28 + 17 45 62,227,22 

1

33 

Мо91хТн38 1 15 + 20 35 42,858,36 

1

34 

Мо91хТн51 1 20 + 22 42 47,617,70 

1

35 

Мо91хТн56 1 27 + 8 35 77,147,09 

1

36 

Мо92хТн26 1 7 + 25 33 21,217,11 

1

37 

Мо92хТн28 1 6 + 16 22 27,279,49 

1

38 

Мо94хТн28 1 17 + 9 26 65,399,33 

1

39 

Мо94хТн29 1 14 + 24 38 36,847,82 

 

Ушбу чатиштириш F0(Мо50хТн23) дурагай комбинациялар энг юқори 

(80,006,76%) чигит тугувчанилиги  аниқланган. 
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ЎзМУнинг Ботаника боғидаги иссиқхона шароитдаги стаканчаларга 

моносомик линияларни ва тестер тупламли транслокант линиялари билан 

чатиштиришдан олинган F0 авлодларни чигитларининг экилди ва унувчанлигини 

ўрганилди, икки ҳафтадан сўнг стакандаги ниҳолларнинг сонига  қараб, 

уларнинг унувчанлиги таҳлил қилинди. Бу кўрсатгич бўйича 39 та чатиштириш 

F1(Мо9хТН48, Мо17хТн53, Мо17хТн56, Мо28хТн39, Мо39хТн12, Мо41хТн19, 

Мо41хТн23, Мо41хТн36, Мо41хТн37, Мо41хТн58, Мо50хТн4, Мо50хТн12, 

Мо50хТн16, Мо50хТн23, Мо71хТн21, Мо82хТн42, Мо82хТн53, Мо84хТн15, 

Мо84хТн25, Мо84хТн47, Мо84хТн49, Мо85хТн18, Мо85хТн25, Мо85хТн31, 

Мо85хТн46, Мо90хТн4, Мо90хТн27, Мо90хТн40, Мо90хТн46, Мо91хТн38, 

Мо91хТн51, Мо91хТн56, Мо92хТн26, Мо92хТн28, Мо94хТн28 ва Мо94хТн29) 

варианти олинган F1 дурагай авлод материаллар бир-биридан фарқландилар.                  

Дурагай ниҳолларни унувчанлиги 39 та чатиштириш варианти олинган F1 

дурагай авлод материаллар бир-биридан фарқландилар. Хусусан, (11,11 дан 

100% гача) чигит унувчалиги аниқланди ва ушбу кўрсатгич буйича F1 

(Мо85хТн46, Мо92хТн26 ва Мо85хТн31) чатиштириш вариантида энг паст чигит 

унувчанлик (11,11 ва 14,14 ва 23,80%, мос равишда) кузатилган бўлса, бундан 

ташқари, ушбу F1(Мо71хТн21,  Мо41хТн36, Мо82хТн42, Мо82хТн53, 

Мо84хТн49 ва Мо84хТн47) комбинацияларда чигит унувчанлиги 50% паст 

кўрсатшигич (36,36, 38,00,  42,10, 43,75, 44,44 ва 50,00%, мос равишда) 

аниқланди да эса энг юқори унувчанлик (100,00%) кузатилди, умумий дурагай 

уруғларни унувчалиги (66,67% дан 100,00% гача) аниқланди (2-жадвал). 

2-жадвал 

Ғўзанинг G.hirsutum L. турига мансуб бўлган моносомик линияларни 

тестер тўпламидаги транслокатцион линияси билан чатиштириш 

иштирокида олинган F1 авлодда чигит унувчанлиги 

 

Чатиштирилган 

вариант 

Чигитларнинг 

экишга 

қадар бўлган 

сони 

Униб 

чиқган 

чигитлар 

сони 

Чигит 

унувчанлиги,% 

102 Мо9хТН48 15 15 100,00 

103 Мо17хТн53 8 4 50,00 

104 Мо17хТн56 17 15 88,23 

105 Мо28хТн39 21 21 100,00 

106 Мо28хТн39 10 9 90,00 

107 Мо39хТн12 19 19 100,00 

108 Мо41хТн19 24 23 95,80 

109 Мо41хТн23 21 19 90,47 

110 Мо41хТн36 21 8 38,00 

111 Мо41хТн37 29 23 79,30 
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112 Мо41хТн58 33 22 66,66 

113 Мо50хТн4 12 10 83,30 

114 Мо50хТн12 20 16 80,00 

115 Мо50хТн16 22 15 68,18 

116 Мо50хТн23 28 22 78,50 

117 Мо71хТн21 11 4 36,36 

118 Мо82хТн42 19 8 42,10 

119 Мо82хТн53 16 7 43,75 

120 Мо84хТн15 22 11 50,00 

121 Мо84хТн25 22 17 77,27 

122 Мо84хТн47 12 6 50,00 

123 Мо84хТн49 9 4 44,44 

124 Мо85хТн18 28 17 60,71 

125 Мо85хТн25 22 13 59,00 

126 Мо85хТн46 18 2 11,11 

127 Мо85хТн31 21 5 23,80 

128 Мо85хТн46 16 8 50,00 

129 Мо90хТн4 29 18 62,00 

130 Мо90хТн27 30 22 73,30 

131 Мо90хТн40 20 12 60,00 

132 Мо90хТн46 28 20 71,40 

133 Мо91хТн38 15 13 86,60 

134 Мо91хТн51 20 13 65,00 

135 Мо91хТн56 27 20 74,00 

136 Мо92хТн26 7 1 14,28 

137 Мо92хТн28 6 4 66,67 

138 Мо94хТн28 17 12 70,58 

139 Мо94хТн29 14 8 57,10 

 

  ЎзМУнинг Ботаника боғидаги иссиқхона шароитдаги стаканчаларга 

моносомик линияларни ва тестер тупламли транслокант линиялари билан 

чатиштиришдан олинган F0 авлодларни чигитларининг экилди ва унувчанлигини 

ўрганилди (1-расм), икки ҳафтадан сўнг стакандаги ниҳолларнинг сонига  қараб, 

уларнинг унувчанлиги таҳлил қилинди. Бир нечта дурагай F1(Мо9хТН48, 

Мо28хТн39 ва Мо39хТн12) вариантларда чигит унувчанлиги 100% аниқланди 

  
а                                           б 
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1-расм. Ғўзанинг  G.hirsutum L. турига мансуб моносомик линия тестер 

тўплани транслокация линия  билан чатиштириб олинган дурагай уруғларни 

экиш: а-б) дурагай уруғларни иссикхона шароитида пластмасса стаканчаларидан  

униб чиқиши. 

Моносомик линияларни ва тестер тупламли транслокант линиялари билан 

чатиштиришдан олинган дурагай F1 авлод ниҳолларни яшовчанлиги 37 та 

чатишриш комбинациясида (Мо9хТН48, Мо17хТн53, Мо17хТн56, Мо28хТн39, 

Мо39хТн12, Мо41хТн19, Мо41хТн23, Мо41хТн36, Мо41хТн37, Мо41хТн58, 

Мо50хТн4, Мо50хТн12, Мо50хТн16, Мо50хТн23, Мо71хТн21, Мо82хТн42, 

Мо82хТн53, Мо84хТн15, Мо84хТн25, Мо84хТн47, Мо84хТн49, Мо85хТн18, 

Мо85хТн25, Мо85хТн31, Мо85хТн46, Мо90хТн4, Мо90хТн27, Мо90хТн40, 

Мо90хТн46, Мо91хТн38, Мо91хТн51, Мо91хТн56, Мо92хТн26, Мо92хТн28, 

Мо94хТн28 ва Мо94хТн29) ўсимликларни барчаси яшовчанлиги 100% кўрсатгич 

аниқланди (3-жадвал).                                                                   

    3-жадвал 

Ғўзанинг G.hirsutum L. турига мансуб бўлган моносомик линияларни 

тестер тўпламидаги транслокатцион линияси билан чатиштириш 

иштирокида олинган F1 дурагай ниҳолларининг яшовчанлиги 

№ 
Чатиштирилган 

вариант 

Ниҳолларнинг экишга 

қадар бўлган 

сони 

Яшаб қолган 

ниҳоллар сони 

Яшовчанлиги, 

% 

102 Мо9хТН48 15 15 100,00 

103 Мо17хТн53 4 3 75,00 

104 Мо17хТн56 15 15 100,00 

105 Мо28хТн39 21 21 100,00 

106 Мо28хТн39 9 9 100,00 

107 Мо39хТн12 19 19 100,00 

108 Мо41хТн19 23 23 100,00 

109 Мо41хТн23 19 19 100,00 

110 Мо41хТн36 8 8 100,00 

111 Мо41хТн37 23 23 100,00 

112 Мо41хТн58 22 22 100,00 

113 Мо50хТн4 10 10 100,00 

114 Мо50хТн12 16 16 100,00 

115 Мо50хТн16 15 15 100,00 

116 Мо50хТн23 22 22 100,00 

117 Мо71хТн21 4 4 100,00 

118 Мо82хТн42 8 8 100,00 

119 Мо82хТн53 7 7 100,00 

120 Мо84хТн15 11 11 100,00 

121 Мо84хТн25 17 17 100,00 

122 Мо84хТн47 6 6 100,00 
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123 Мо84хТн49 4 4 100,00 

124 Мо85хТн18 17 17 100,00 

125 Мо85хТн25 13 13 100,00 

126 Мо85хТн46 2 2 100,00 

127 Мо85хТн31 5 5 100,00 

128 Мо85хТн46 8 8 100,00 

129 Мо90хТн4 18 18 100,00 

130 Мо90хТн27 22 22 100,00 

131 Мо90хТн40 12 12 100,00 

132 Мо90хТн46 20 20 100,00 

133 Мо91хТн38 13 13 100,00 

134 Мо91хТн51 13 13 100,00 

135 Мо91хТн56 20 20 100,00 

136 Мо92хТн26 1 1 100,00 

137 Мо92хТн28 4 4 100,00 

138 Мо94хТн28 12 12 100,00 

139 Мо94хТн29 8 8 100,00 

 

Дурагай ниҳолларни яшовчанлиги факатгина битта F1Мо17хТн53 

комбинацияда дурагай нихолларни яшовчанлиги   75,00% аниқланди (5-жадвал, 

2-расм). 

 
2-расм. Ғўзанинг  G.hirsutum L. турига мансуб моносомик линия тестер 

тўплани транслокация линия  билан чатиштириб олинган дурагай уруғларни 

экиш: а-б-в) иссиқхона шароитида пластмасса стаканчаларидаги ёш дурагай 

ниҳолларни эрга кучирилиши. 

ХУЛОСА 

Шундай қилиб, 13 та моносомик линияларни ва 26 та тестер тупламли 

транслокант линиялари билан чатиштиришдан олинган F0 авлодларни чигит 

тугувчанлиги, дурагай уруғларни унувчанлиги ва ниҳолларни яшовчанлик 

хусусиятиларига кўра ўзаро фарқлар мавжудлигидан далолат беради. 
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